Bioinformatik von Proteinsequenzen

von Dr. Horst Lohrer
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insbesondere die Sequenzierung von DNA und
digitalisierter Daten generiert. Fur die Analyse
€t die Informatik die notwendigen Methoden. Die
'st es, sicherzustellen, dass die biologischen Daten geordnet
#nd durch kreative Kombination zu neuen Erkenntnissen
efrichtseinheit flr den Biologieunterricht der gymnasialen
f[]hrung in die Thematik Dabei liegt der Schwerpunkt auf dem

ige Begrl e fir die Benutzung der Algorithmen. Die praktische Arbeit mit 6f-
anglichen Datenbanken und Analyseprogrammen steht im Vordergrund der
eteiligten dieser Unterrichtseinheit wird ein erster Blick in die Methoden
atik erdffnet, was hoffentlich zu eigenen Recherchen motiviert.
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Bioinformatik von Proteinsequenzen

Niveau: weiterfiihrend, vertiefend

von Dr. Horst Lohrer
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M 1 Evolution und Bioinformatik

die Nachkommen weitergegeben. In der natirlichen Welt sin
und alle Individuen wetteifern im alltaglichen Uberlebenska
um ihre Lebensgrundlage. Individuen mit zuféllig glinstigen

hezu die gesamte Population die vorteilhaften
Populationen einer Art werden sich in diesem irlichen Selektion immer

weiter an ihre Umweltbedingungen anpassgl und, reproduktivelfsolation vorausgesetzt,

neue Arten bilden.

Organismen werden in Arten geord lution entsteht eine Verwandt-

schaft zwischen den Arten. Nahe Verwa haft von Arten zeigt sich in einem dhnlichen

Erscheinungsbild, weil der letzte gemeinsam apre in der nahen Vergangenheit (we-
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M 1a Hypothesen zur Entstehung von Aminosdure-Ketten
Uber den Beginn der molekularen Evolution vor etwa 4 Mrd. Jahren gibt es n

em Sauerstoff bildeten. Membranartige Strukturen erlaubte
spezifischen Bedingungen innerhalb der ,Zelle”. Wenn
Replikation erlangten, fiihrte die natiirliche Selekti
Systeme und letztlich zu einem einfachen ,Einze

sein. Nehmen wir an, ein

sieren, dann kann die zufallige

A sein. Die stufenweise Entwicklung bei gleichzeiti-
allgemein akzeptierte Hypothese (H) der Evolution.
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hen, aus denen die funktionelle Variante herausgesucht wiirde. Unser bekanntes

M 1b Information
Ketten aus Aminosduren sind lineare Folgen von Symbolen u

inem passenden Kontext. Die Bedeutung einer Information in
fremden Sprache kann ihre Bedeutung nicht entfalten. Fir die
von Bedeutung aus einer Abfolge von Symbolen gibt es in der Molekularen
ine begleitende Theorie.
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M 1c FragenzuM 1

1. Vier Bausteine mit den Symbolen ,17, ,2", ,3" und ,4" sollen zu einem Tr
Bausteine) verknlpft werden. Wie viele Varianten gibt es? Berechnendli

andert, wenn der Einbau des Bausteins ,4” doppelt so
Einbau von ,2” oder ,3".

3. Im Hypothalamus der Wirbeltiere werden von ne
dene Peptid-Hormone (releasing hormone, RH) g
tet und in den Blutstrom abgegeben. Die RH bj
und aktivieren tber Signalketten ein genef
fischer Hormone. Gonadoliberine (GRH) zu
Gonadotropine LH (Luteotropes Horm
Die Aminosdure-Sequenz des GRHs

weitergelei-
oren auf den Zielzellen
erstellung spezi-
die Freisetzung der
timulierendes Hormon).

Glu-His-T,

Physiologische Dosen des Hormons
im Schaf jedoch nur zu
Huhns und erldutern Sie

n im Huhn zu 100 % Freisetzung von LH,
en Informationsgehalt des GRHs des
iedlich® Freisetzung von LH in Huhn und Schaf.
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