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Konferenz der Biowissenschaftler

Wir schreiben das Jahr zo008. Professoren
der  Russischen Akademie der Wissen-
schaft" finden ein 7 mm langes fossiles
Fingerknochenfragment eines unbe-
kannten Hominiden in einer Héhle im
Altai-Gebirge in Siidsibirien, die auch als
Denisova-Hahle bekannt ist.

Die Funde der bereits 30 Jahre andauern-  Abb, 1; Eingang zu
den Ausgrabungsarbeiten belegen, dass Altai-Gebirge
die Denisova-Hiihle schon vor 280.000 Jahren von
Die russischen Evolutionsbiologen kiénnen das
einer Erdschicht zuordnen, die auf ein Alter
schitzt wird. Die Forscher sind ratlos: Der K nem Finger

: immten Gens im Gen-
pool der heutigen Bewohner von
ibet. Jeder andere Mensch aufer-
halb von Tibet besitzt die normale
Genvariante. Ausgerechnet diese
seltene, heute lokal eng begrenz-
bare Genvariante findet sich im
fossilen Fingerknochen der Deni-
sova-Hihle in Sddsibirien, mehr
als 3000 km weit von Tibet ent-
fernt. Welches Geheimnis verbirgt
sich hinter diesem Knochensplit-
das Gen einer ausgestorbenen, urzeitlichen Menschenform in
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Alte Knochen - neue Techniken: die DNA-Sequenzierung

Wenn Teile eines fossilen Ske-
letts gefunden werden, versu-
chen Wissenschaftler, Knochen
und Zihne zu bestimmen und
zuzuordnen. In der Regel wird
zuerst ein Morphologie-Ver-
gleich durchgefiithrt. Dies be-
deutet, dass die dufiere Form
und Struktur von Fundstiicken
mit anderen, bereits bekannten
Objekten wverglichen werden,
Weil aber oft nur Bruchstiicke
von Knochen wie beim Deniso-

In solchen Fillen kénnen Fun i ittels” DNA-Sequenzierung
identifiziert und zugeordnet werde -Sequenzierung wird die
exakte Basenabfolge einer unbekanntém DNA erschlossen. Vergleicht man
dann Abschnitte der zu be
Genomen kiinnen verwa . £ iehungen und stammesgeschicht-

en und das des Schimpansen stimmen bei-
laren A.ulbaus #u 98,4 Prozent uherem Auch

Unterrichts-Materialien Biologie Sek 11 7




